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计算蛋白质组学：新方向

 基因组学 Genomics
→生物信息学 Bioinformatics
→蛋白质组学 Proteomics

→计算蛋白质组学 Computational Proteomics
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计算蛋白质组学：国际会议 ⋅ 美国

 2005.01.11-14:  MBI Workshop on 
Computational Proteomics and Mass 
Spectrometry, Ohio State University

 2005.05.16-17:  Workshop on Structural 
and Computational Proteomics of Biological 
Complexes, Rice Univ. 

 2006.12.02-03: The first RECOMB Satellite 
Workshop on Computational Proteomics, 
UCSD 
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计算蛋白质组学：国际会议 ⋅ 欧洲

 2005.11.20-25:  The Dagstuhl Seminar on 
Computational Proteomics, No. 05471

 2006.08.24-25:  International BCB-
Workshop on Computational Proteomics

 2008.03.02-07:  The Dagstuhl Seminar on 
Computational Proteomics, No. 08101
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计算蛋白质组学：国际会议 ⋅ 其他

 2005 - ：International Symposium on 
Computational Life Science, Topic on 
Computational Proteomics

 2006 - ：IEEE International Symposium on 
Computer-Based Medical Systems (CBMS), 
Special Track on Computational Proteomics

 2006, 2007：Pacific Symposium on 
Biocomputing, Session on Computational 
Proteomics
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计算蛋白质组学：国际期刊 ⋅ 综述

 2001.07：E.T. Maggio and K. Ramnarayan, Recent 
developments in computational proteomics, TRENDS in 
Biotechnology, vol. 19, no. 7, pp. 266-272, July 2001.

 2002.03：E. Razvi, Market opportunity in computational 
proteomics, Biotechniques, Suppl: 54-8, 60-2, March 2002.

 2007.07：J. Colinge and K.L. Bennett, Introduction to 
Computational Proteomics, PLoS Comput. Biol. 2007 
July; 3(7): e114.

 2007.08：R. Matthiesen, Methods, algorithms and 
tools in computational proteomics: a practical point 
of view, Proteomics, vol. 7, no. 16, pp. 2815–2832, 
Aug. 2007. 7
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计算蛋白质组学：国际期刊 ⋅ 专辑

 2002.03：BioTechniques, Supplement on 
Computational Proteomics, Mar. 2002.

 2008.01：J. Proteome Research, Special 
Issue on Statistical and Computational 
Proteomics, Jan. 2008.

 2008.03：Briefings in Bioinformatics, 
Special Issue on Computational Proteomics, 
Mar. 2008.
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计算蛋白质组学：定义

 Computational Proteomics

 CBMS: Management and Analysis of 
Proteomics Data

 PSB: High-Throughput Analysis for Systems 
Biology
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计算蛋白质组学：内涵

 Computational Proteomics −
High-throughput analysis for systems 
biology

 计算蛋白组学 −
系统生物学的高通量分析

系统生物学的高通量分析

蛋白质表达-结构-功能的高通量分析

基于质谱技术的
规模化蛋白质表达分析



计算蛋白质组学：新动向
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Bell, A.W. et al. (2009) "A HUPO test sample 
study reveals common problems in mass 
spectrometry-based proteomics." 
Nature Methods 6(6): 423-30.

HUPO (Human Proteome Organisation):
• We distributed an equimolar test sample, 
comprising 20 highly purified recombinant 
human proteins, to 27 laboratories. 
• Each protein contained one or more unique 
tryptic peptides of 1,250 Da to test for ion 
selection and sampling in the mass 
spectrometer. 
• Only 7 labs initially reported all 20 proteins 
correctly, and members of only 1 lab reported 
all tryptic peptides of 1,250 Da.
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首届中国计算蛋白质组学研讨会

 北京蛋白质组研究中心贺福初团队

 华大基因研究院刘斯奇团队

 中科院大化所邹汉法团队

 暨南大学何庆瑜团队

 复旦大学杨芃原团队

 上海生科院曾嵘团队

 清华大学张学工团队

 协和医科大学高友鹤团队

 上海生物信息中心李亦学团队

 北京生命科学研究所董梦秋团队
15



首届中国计算蛋白质组学研讨会

 [1] 北京 101
 [2] 上海 10
 [3] 黑龙江 2
 [4] 吉林 4
 [5] 辽宁 10
 [6] 内蒙古1
 [7] 河北 2
 [8] 江苏 1

 [9] 浙江 4
 [10] 湖北 5
 [11] 湖南 3
 [12] 江西1
 [13] 广东9
 [14] 香港2
 [15] 美国2
 [16] 加拿大2
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159人注册参会：全国14省区155人，美加4人
 研究所84
 高校49
 医院12
 公司11
 其他2
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72人注册培训：全国14省区71人，美1人
 研究所 32
 高校 23
 医院 9
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首届中国计算蛋白质组学研讨会
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首届中国计算蛋白质组学研讨会

 计算所的计算蛋白质组学研究

 序列

 结构

 功能

序列
鉴定

三维结构预测算法

冷冻电镜结构解析

结构
计算

功能
预测

蛋白质鉴定算法研究

蛋白质鉴定软件开发

蛋白质基因组学

非编码RNA研究
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首届中国计算蛋白质组学研讨会

高友鹤
中国协和
医科大学

贺福初
北京蛋白质组

研究中心

李亦学/曾嵘
上海生命

科学研究院

贺思敏
中科院计算所

其他单位

2010 马洁 李虹 王海鹏

2009 李涛，孙爱华 于长永
[东北大学]

2008 邵晨 郝运伟，刘伟 王连水，盛泉虎 沈菊文
[上海药物所]

2007 张纪阳，贠栋 李素君 付岩，李德泉 唐凯临
[同济大学]

2006 李栋 俞晓晶 张京芬 张卓
[生物物理所]

2005 孙伟 吴松峰，万平
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首届中国计算蛋白质组学研讨会

 报告人

 每人安排30分钟，充分表达但不拖延

 建议22分钟报告，8分钟问答

 最多25分钟报告，最少5分钟问答

 参会者

 请在会场内关闭手机声音

 请在会场外接听电话

 请在会场外使用无线网络
28



谢谢！

让我们静下心来，在喧嚣的北京，
一起欣赏一场纯粹的学术报告会：

首届中国计算蛋白质组学研讨会

预祝大会圆满成功

29


	幻灯片编号 1
	首届中国计算蛋白质组学研讨会简介
	计算蛋白质组学：新方向
	计算蛋白质组学：国际会议  美国
	计算蛋白质组学：国际会议  欧洲
	计算蛋白质组学：国际会议  其他
	计算蛋白质组学：国际期刊  综述
	计算蛋白质组学：国际期刊  专辑
	计算蛋白质组学：定义
	计算蛋白质组学：内涵
	计算蛋白质组学：新动向
	计算蛋白质组学：新动向
	计算蛋白质组学：新动向
	计算蛋白质组学：新动向
	首届中国计算蛋白质组学研讨会
	首届中国计算蛋白质组学研讨会
	首届中国计算蛋白质组学研讨会
	首届中国计算蛋白质组学研讨会
	首届中国计算蛋白质组学研讨会
	首届中国计算蛋白质组学研讨会
	首届中国计算蛋白质组学研讨会
	首届中国计算蛋白质组学研讨会
	首届中国计算蛋白质组学研讨会
	首届中国计算蛋白质组学研讨会
	首届中国计算蛋白质组学研讨会
	首届中国计算蛋白质组学研讨会
	首届中国计算蛋白质组学研讨会
	首届中国计算蛋白质组学研讨会
	谢谢！

