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开发了国际首个一站式蛋白质组数据分析云系统Firmiana（梧桐树），方便了无生物信息学基础的科研人员使
用。

Firmiana支持包括来自Thermo，ABSciex，Agilent等不同厂商的质谱原始数据格式，整合了多种现有的蛋白质
组学分析工具(ProteoWizard，Mascot，X!Tandem，InterProphet等等)，开发了多种定量和质量控制算法，并
提供了多种生物信息学分析（聚类分析，差异蛋白分析，通路富集分析等）以及数据挖掘功能。Firmiana平台
所提供的数十种在线的生物信息学工具有很好的兼容性、持续可开发性和易用性，无生物信息学基础的科研人

员也可以无障碍的使用。截止到2017年10月，Firmiana已存储并处理了来自十一个物种的超过7000份实验数
据。
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