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教育背景:

博士学位 中国科学院大连化学物理研究所分析化学 (08/2012 – 05/2019)

师从张玉奎院士、张丽华研究员

学士学位 南京大学化学化工学院 (08/2008 – 06/2012)

工作经历:

2019 年 8 月–2022 年 12 月 中国科学院大连化学物理研究所从事博士后研究工作

合作导师赵宗保研究员

2023 年 1 月–至今 中国科学院大连化学物理研究所张丽华研究员课题组 助理研究员

主要研究方向:

长期致力于高精准的蛋白质组定量新方法研发及应用研究，利用 DDA、DIA 等数据采集模式发

展了 m-pIDL、APQ 等一系列基于碎片离子的高通量高精准的蛋白质组相对、绝对定量分析策略，

并应用于分析生命科学、疾病诊疗、合成生物学、环境污染、海洋宏蛋白质组等重大领域中的多个

实际问题。
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主持及参与科研项目:

[1]国家自然科学基金青年项目，基于多元校正及 a1 碎片离子的规模化蛋白质绝对定量新方法，
22104138，2022-01 至 2024-12，30 万元，在研，主持
[2]中国博士后科学基金面上资助项目，基于空间蛋白质组的产油酵母油脂积累过程中细胞器相互
作用研究，2020M670804，2020-06 至 2022-12，8 万元，在研，主持
[3] 现场物证溯源技术国家工程实验室开放课题，毛干蛋白质组深度覆盖分析，2019NELKFKT04，
2019-12 至 2021-12，9 万元，结题，主持
[4]国家重点研发计划，案发现场生物检材多维度信息智能挖掘关键技术与应用，2022YFC3341000，
2022-10 至 2025-9，200 万元，在研，参与单位任务负责人
[5] 国家重点研发计划，组学规模的蛋白质和多肽精准从头测序新技术研究，2022YFA1304600，
2022-12 至 2027-11，208 万元，在研，参与

所获荣誉:

2021 年获得中国化学会色谱专业委员会“分离科学青年创新奖”

2021 年获得中国化学会全国色谱会“青年论坛优秀报告奖”


